Supplementary File 1. Full sequence of human HSF1 coding sequence (CDS) inserted into pcDNA3.1 backbone
Reference: NCBI RefSeq NM_005526.5 (Homo sapiens heat shock transcription factor 1, transcript variant 1, mRNA)
CDS length: 1473 bp
Protein length: 493 aa
>HSF1 Homo sapiens heat shock transcription factor 1 CDS (RefSeq: NM_005526.5)
ATGGATCTGCCCGTGGGGCCGCCGCTGCCGCCATGGAGCCCTCCATGCAGCTGGCCCGGAGCCCTGCCTCCCTCCGCCGCCGCCTCCCTGCTGGCTGCGGCCGCCGCTGCTGCTGGCGCTGCTGCCGGCGCCCTCGGCCCCGCTGCGGCCGCTGCCTTCTGCTGCTGCAGCTGCTGCTGCTGCAGCTGCTGCTGCGGCTGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCTGCTGCTGCTGCCGCCGCTGCGGCTGCCGCAGCTGCTGCTGCTGCCGCCGCTGCTGCCGCCGCTGCAGCTGCTGCTGCTGCAGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCTGCCGCTGCTGCCGCCGCTGCTGCTGCTGCGGCCGCCGCCGCCGCCTCCCTGCCGCTGCTGCAGCTGCTGCTGCTGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCTGCTGCCGCCGCCGCCGCTGCTGCAGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCTGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCTGCTGCAGCTGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCTGCCGCTGCTGCCGCCGCTGCTGCTGCTGCCGCCGCTGCGGCCGCTGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCTGCCGCTGCCGCCGCTGCTGCCGCCGCCGCCGCTGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCTGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCTGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCTGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCTGCCGCCGCTGCTGCAGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCTGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCTGCAGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCTGCTGCAGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCTGCTGCAGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCCGCTGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCTGCAGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCCGCTGCTGCAGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCCGCCGCCGCTGCTGCAGCTGCTGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCTGCCGCCGCCGCCGCCGCCGCCGCCGCCGCTGA

Supplementary File 2. Reference sequence of pcDNA3.1(+) empty vector backbone
Backbone vector: pcDNA3.1(+) (Invitrogen)
Length: ~5.4 kb
Accession number: NCBI GenBank AF022857
Link: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nuccore/AF022857
[bookmark: OLE_LINK3]The empty pcDNA3.1(+) vector contains a CMV promoter, multiple cloning site (MCS), neomycin resistance gene, and SV40 polyA signal. The complete vector sequence can be accessed via the NCBI accession number above.

Supplementary File3: siRNA Sequence Information
[bookmark: OLE_LINK2]Supplementary Table 1. siRNA sequences used in this study
	Name
	Sequence (5′–3′)
	Supplier

	si-HSF1-1
	5′-GCUACAGAUUGAUGUCUAUTT-3′
	GenePharma (Shanghai, China)

	si-HSF1-2
	5′-CCAGUUGAAGUACCUCUAUTT-3′
	GenePharma (Shanghai, China)

	si-NC
	5′-UUCUCCGAACGUGUCACGUTT-3′
	GenePharma (Shanghai, China)



Supplementary Table 2. si-HMOX1 sequences used in this study
	Name
	Sequence (5′–3′)
	Supplier

	si-HMOX1-1
	5′-GCUCCAGAUUUGACCUAAUTT-3′
	GenePharma (Shanghai, China)

	si-HMOX1-2
	5′-CCAGUUCUUCUACCUCUAUTT-3′
	GenePharma (Shanghai, China)

	si-NC
	5′-UUCUCCGAACGUGUCACGUTT-3′
	GenePharma (Shanghai, China)



Supplementary Fig. 1. Validation of si-HMOX1 knockdown by qPCR.
[image: ]
Supplementary Fig. 1. qPCR results showing that si-HMOX1-1 and si-HMOX1-2 significantly reduced HMOX1 mRNA levels compared with si-NC in cardiomyocytes. Data are presented as mean ± SD (n = 3 independent experiments); **p < 0.01 .vs si-NC.
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